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SEQ ID NO 1: coding sequence for Oryza. aativa NHX1 protein 

gagaagagagttttgtagcgagctcgcgcgaatgcgaagccaaccgagagaggtctcga 
taccaaatcccgatttctcaacctgaatcccccccccacgttcctcgtttcaatctgtt 

aggcattcaccaacgagcaagaggggagtggattggttggttaaagctccgcatcttgc 
ggcggaaatctcgctctcttctctgcggtgggtggccggagaagtcgccgccggtgagg 
cat^ggatggaggtggcggcggcgcggctgggggctctgtacacgacctccgactacg 
cgtcggtggtgtccatcaacctgttcgtcgcgctgctctgcgcctgcatcgtcctcggc 
cacctcctcgaggagaatcgctgggtcaatgagtccatcaccgcgctcatcatcgggct 
ctgcaccggcgtggtgatcttgctgatgaccaaagggaagagctcgcacttattcgtct 
tcagtgaggatctcttcttcatctacctcctccctccgatcatcttcaatgcaggtttt 

CAGGTAAAGAAAAAGCAATTCTTCCGGAATTTCATGACGATCACATTATTTGGAGCCGT 
CGGGACAATGATATCGTTTTTCACAATATCTATTGCTGCCATTGCAATATTCAGCAGAA 
TGAACATTGGAACGCTGGATGTAGGAGATTTTCTTGCAATTGGAGCCATCTTTTCTGCG 
ACAGATTCTGTCTGCACATTGCAGGTCCTCAATCAGGATGAGACACCCTTTTTGTACAG 
TCTGGTATTCGGTGAAGGTGTTGTGAACGATGCTACATCAATTGTGCTTTTCAACGCAC 
TACAGAACTTTGATCTTGTCCACATAGATGCGGCTGTCGTTCTGAAATTCTTGGGGAAC 
TTCTTTTATTTATTTTTGTCGAGCACCTTCCTTGGAGTATTTGCTGGATTGCTCAGTGC 
ATACATAATCAAGAAGCTATACA.TTGGAAGGCATTCTACTGACCGTGAGGTTGCCCTTA 
TGATGCTCATGGCTTACCTTTCATATATGCTGGCTGAGTTGCTAGATTTGAGCGGCATT 
CTCACCGTATTCTTCTGTGGTATTGTAATGTCACATTACACTTGGCATAACGTCACAGA 
GAGTTCAAGAGTTACAACAAAGCACGCATTTGCAACTCTGTCCTTCATTGCTGAGACTT 
TTCTCTTCCTGTATGTTGGGATGGATGCATTGGATATTGAAAAATGGGAGTTTGCCAGT 
GACAGACCTGGCAAATCCATTGGGATAAGCTCAATTTTGCTAGGATTGGTTCTGATTGG 
AAGAGCTGGTTTTGTATTCCCGCTGTCGTTCTTGTCGAACCTAACAAAGAAGGCACCGA 
ATGAAAAAATAACCTGGAGACAGCAAGTTGTAATATGGTGGGCTGGGCTGATGAGAGGA 
GCTGTGTCGATTGCTCTTGCTTACAATAAGTTTACAAGATCTGGCCATACTCAGCTGCA 
CGGCAATGCAATAATGATCACCAGCACCATCACTGTCGTTCTTTTTAGCACTATGGTAT 
TTGGGATGATGACAAAGCCATTGATCAGGCTGCTGCTACCGGCCTCAGGCCATCCTGTC 
ACCTCTGAGCCTTCATCACCAAAGTCCCTGCATTCTCCTCTCCTGACAAGCATGCAAGG 
TTCTGACCTCGAGAGTACAACCAACATTGTGAGGCCTTCCAGCCTCCGGATGCTCCTCA 
CCAAGCCGACCCACACTGTCCACTACTACTGGCGCAAGTTCGACGACGCGCTGATGCGA 
CCGATGTTTGGCGGGCGCGGGTTCGTGCCCTTCTCCCCTGGATCACCAACCGAGCAGAG 
CCATGGAGGAAGATGAACAGTGCAAAGAAATGAGAATGGAATGGTTGATGAGGAGAATA 
CA.TGTAAAATGTGACAGCAAAAGAGAGAAGGCAAGTTTTGGGTTTGTAGAGTTTGGCTG 
CTGCTAATGAGTTGTTGATAGTGCCTATATTCTTCAGAACTTCAGATGGTGCCTCACCA 
AGGCCTAAGAGCCAGGAGGACCTTCTGATAATGGTTCGGGATGATTGGTTTGTTCTGTC 
AGGATGAACCCTAGTGAGTGACACAGGGTGATGTGCTCCGACAACCTGTAAATTTTGTA 
GATTAACAGCCCCATTTGTACCTGTCTACCATCTTTAGTTGGCGGGTGTTCTTTCCTAG 
TTGCCACCCTGCATGTAAAATGAAATTCTCCGCCAAAATAGATTTGTGTGTATAATAAT 
TTTGCTTGGTTG 
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SEQ ID NO 2: Oryza sativa NHXl protein 

MGMEVAAARLGALYTTSDYAS WS INLFVALLCACI VLGHLLE ENRWVNES ITAL I IGL 
CTGWILLMTKGKSSKLFVFSEDLFFI YLLPPI IFNAGFQVKKKQFFRNFMTI TLFGAV 
GTMISFFTISIAAIAIFSRMNIGTLDVGDFLAIGAIFSATDSVCTLQVLNQDETPFLYS 
LVFGEGWNDATS IVLFNALQNFDLVHI DAAWLKFLGNFFYLFLSSTFLGVFAGLLSA 
YIIKKLYIGRHSTDREVALMMLMAYLSYMIjAELLDLSGILTWFCGIVMSHYTI^HNVTE 
SSRVTTKHAFATLSFIAETFLFLYVGMDALDIEKWEFASDRPGKSIGISSILLGLVLIG 
RAAFVFPLS FLSNLTKKAPNEKI TWRQQWIWWAGLMRGAVS I ALAYNKFTRSGHTQLH 
GNAIMITSTITVVLFSTMVFGMMTKPLIRLLLPASGHPVTSEPSSPKSLHSPLLTSMQG 
SDLESTTNIVRPSSLRMLLTKPTKTVHYYWRKFDDALMRPMFGGRGFVPFSPGSPTEQS 
HGGR 

SEQ ID NO 3: Arabidop3is thaliana Nhxl 

ATGTTGGATTCTCTAGTGTCGAAACTGCCTTCGTTATCGACATCTGATCACGCTTCTGT 
GGTTGCGTTGAATCTCTTTGTTGCACTTCTTTGTGCTTGTATTGTTCTTGGTCATCTTT 
TGGAAGAGAATAGATGGATGAACGAATCCATCACCGCCTTGTTGATTGGGCTAGGCACT 
GGTGTTACCATTTTGTTGATTAGTAAAGGAAAAAGCTCGCATCTTCTCGTCTTTAGTGA 
AGATCTTTTCTTCATATATCTTTTGCCACCCATTATATTCAATGCAGGGTTTCAAGTAA 
AAAAGAAGCAGTTTTTCCGCAATTTCGTGACTATTATGCTTTTTGGTGCTGTTGGGACT 
ATTATTTCTTGCACAATCATATCTCTAGGTGTAACACAGTTCTTTAAGAAGTTGGACAT 
TGGAACCTTTGACTTGGGTGATTATCTTGCTATTGGTGCCATATTTGCTGCAACAGATT 
CAGTATGTACACTGCAGGTTCTGAATCAAGACGAGACACCTTTGCTTTACAGTCTTGTA 
TTCGGAGAGGGTGTTGTGAATGATGCAACGTCAGTTGTGGTCTTCAACGCGATTCAGAG 
CTTTGATCTCACTCACCTAAACCACGAAGCTGCTTTTCATCTTCTTGGAAACTTCTTGT 
ATTTGTTTCTCCTAAGTACCTTGCTTGGTGCTGCAACCGGTCTGATAAGTGCGTATGTT 
ATCAAGAAGCTATACTTTGGAAGGCACTCAACTGACCGAGAGGTTGCCCTTATGATGCT 
TATGGCGTATCTTTCTTATATGCTTGCTGAGCTTTTCGACTTGAGCGGTATCCTCACTG 
TGTTTTTCTGTGGTATTGTGATGTCCCATTACACATGGCACAATGTAACGGAGAGCTCA 
AGAATAACAACAAAGCATACCTTTGCAACTTTGTCATTTCTTGCGGAGACATTTATTTT 
CTTGTATGTTGGAATGGATGCCTTGGACATTGACAAGTGGAGATCCGTGAGTGACACAC 
CGGGAACATCGATCGCAGTGAGCTCAATCCTAATGGGTCTGGTCATGGTTGGAAGAGCA 
GCGTTCGTCTTTCCGTTATCGTTTCTATCTAACTTAGCCAAGAAGAATCAAAGCGAGAA 
AATCAACTTTAACATGCAGGTTGTGATTTGGTGGTCTGGTCTCATGAGAGGTGCTGTAT 
CTATGGCTCTTGCATAGAACAAGTTTACAAGGGCCGGGCACACAGATGTACGCGGGAAT 
GCAATCATGATCACGAGTACGATAACTGTCTGTCTTTTTAGCACAGTGGTGTTTGGTAT 
GCTGACCAAACCACTCATAAGCTACCTATTACCGCACCAGAACGCCACCACGAGCATGT 
TATCTGATGACAACACCCCAAAATCCATACATATCCCTTTGTTGGACCAAGACTCGTTC 
ATTGAGCCTTCAGGGAACCACAATGTGCCTCGGCCTGACAGTATACGTGGCTTCTTGAC 
ACGGCCCACTCGAACCGTGCATTACTACTGGAGACAATTTGATGACTCCTTCATGCGAC 
CCGTCTTTGGAGGTCGTGGCTTTGTACCCTTTGTTCCAGGTTCTCCAACTGAGAGAAAC 
CCTCCTGATCTTAGTAAGGCT 
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SEQ ID NO 4: Arabidopsis thaliana Nhxl protein 

MLDSLVS KL PSLSTSDHAS WALNLFVALLCACI VLGHLLEENRWMNES I TALL IGLGT 
GVT I LL I S KGKS SHLL VPS EDL FFIYLLPPII FNAG FQVKKKQ FFRNFVT I ML FGAVGT 
I I SCTI I SLGVTQFFKKLD IGTFDLGDYLAIGAI FAATDSVCTLQVLNQDETPLLYS LV 
FG EGWNDATSV WFNA I QSFDLTHLNHE AAFHLLGNFLYLFLLSTLLGAATGL I SA Y V 
IKKLYFGRHSTDREVALMMLMAYLSYMLAELFDLSGILTVFFCGIVMSHYTWHNVTESS 
RI TTKHTFATLS FLAETF I FLYVGMDALD IDKWRS VSDTPGTS IAVSS I LMGLVMVGRA 
AFVFPLSFLSNIuA:K^QSEKINFNMQWIW>7SGLMRGAVS!4ALAYNKFTRAGHTDVRGN 
AIMITSTITVCLFSTWFGMLTKPLISYLLPHQNATTSMLSDDNTPKSIHIPLLDQDSF 
IEPSGNHNVPRPDSIRGFLTRPTRTVHYYWRQFDDSFMRPVFGGRGFVPFVPGSPTERN 
PPDLSKA 

SEQ ID NO 5: Medicago sativa Na+/H+ antiporter 

ACGCGGGGAATCCAACCCATTGTATAACAACAACTACCGGAGATATATAATATCTCTCT 
CCTCTAAATAGAATATCGACAGAGTGACTCAACAAGATTATTAGGAGTGATAATCTTCC 
ACGGCAGCTCAAAAACAAACAACATCCGATTCATCATCACGCGTTGCTCGAGAGATACT 
TGTGTTGATGAGATCAGAAGGTTCTTAAAATGGACAGCTCAGAAACATAAATATCTGGG 
ATTCATTATTACTACTGGACTTTGAAATTTGGAAATTCAGCAATAATCTCAATTTGTTC 
TTAAATCTGCTTTTGAAATTTGTGGAGGGTGGACGACATCATGGCTATTGAAATGTCTT 
CTATTGTTTCAAAACTATCAATGTTATCCAGTTCCGATCATGCTTCTGTTGTTTCTATG 
AACTTGTTTGTGGCACTTCTGTGTGCTTGTATTGTCCTTGGTCATCTTCTCGAGGAGAA 
TCGATGGATGAATC-AATCCATCACTGCCCTTTTGATTGGTATTTGCACTGGTGTAGTGA 
TTTTGCTGTTTAGTGGTGGAAAAAGTTCGCATATTCTTGTTTTCAGTGAAGATCTTTTC 
TTTATATACCTTCTGCCGCCTATTATATTCAATGCCGGGTTTCAAGTAAAGAAAAAGCA 
GTTTTTTGTCAACTTCATGACTATCACATCATTTGGAGCTATTGGCACATTAATATCTT 
GTGTCATTATAACCACGGGTGCTACTTTTGCTTTTAAGAGGATGGATATTGGGCCACTG 
GAAATCGGCGATTATCTAGCTATTGGAGCAATATTTGCCGCAACAGACTCTGTTTGCAC 
ATTGCAGGTGCTAAATCAGGATGAGACACCTTTATTGTATAGTCTTGTATTTGGGGAAG 
GTGTTGTGAATGATGCTACCTCAGTGGTTCTTTTCAATGCAATTCAAAGCTTTGATCTT 
AACCAACTGAACCCTTCAATTGCATTGCATTTCTTGGGCAACTTCCTGTATTTGTTTGT 
AGCAAGCACACTCCTTGGCGTTGTGACAGGTCTGCTCAGTGCCTATGTTATTAAAAAGC 
TGTACATTGGCAGGCACTCCACAGATCGTGAGGTTGCTCTTATGATGCTAATGGCATAC 
CTCTCCTATATGCTGGCTGAGTTAACCTATCTGAGTGGCATTCTTACCGTATTCTTTTG 
TGGTATTGTTATGTCTCATTATACTTGGCATAATGTGACGCAGAGTTCAAGAATCACTA 
CCAAGCATTCTTTTGCTACCTTGTCCTTTGTTGCTGAGATCTTTATCTTCCTTTATGTT 
GGTATGGATGCCCTGGACATTGAAAAATGGAAGTTTGTTAGTGATAGTCCTGGAACATC 
TATAGCTGCAAGTTCAGTATTGTTGGGTCTAATACTTCTTGGAAGAGCAGCGTTTGTTT 
TTCCCTTATCCTTCTTATCCAACTTGACTAAAAAATCACAACATCAGAAGATTTCCTTC 
AGACAGCAAGTTATCATTTGGTGGGCTGGTCTTATGAGAGGTGCTGTTTCAATGGCACT 
TGCGTATAATCAGTTCACCATGTCGGGGCATACTCAACTACGTAGCAATGCAATCATGA 
TAACCAGCACCATCACTGTTGTCCTTTTCAGCACAGTGGTGTTTGGTTTGCTGACTAAG 
CCACTCATAAGGCTTCTACTACCTCATCCTAAAATCACAAGCAGCATGACAACCACAGA 
ATCGACTACTCCAAAATCATTCATTGTCCCACTTCTAGGAGATTCCCGAGATTCTGAAG 
CTGATCTTGAAGGCCATGAAATTCACCGACCGAACAGCCTTCGTGCTTTACTATCAACT 
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CCAACTCAC^CTGTTCATCGATTATGGCGAAAGTTTGATGATTCATTCATGCGTCCTGT 
TTTTGGTGGCAGAGGTTTTGTTCCTGTAGAACCTGGCTCACCAAGTGAACGCAATGGTA 
ATCAATGGGGTTGAGAAAAGAAGCCATGAAATGTGTAATATGTGTTGTATACTACGTAT 
GATTTGTGAAAAGTCATGCAACGTGTGTATAATGTATTTATTGCATAAGAACCTAGTAG 
TGAAATTTTTCTTTAAAAAAAAACCTCGTAGTGAAATTTTGTTGAGCTGTTTGAGTAGC 
TAGTATGAGATGGCTTGCCATCTCTCTGTCTATTATGTAAACTACAATATTTTTTAGAT 
TCTCTGAGCCATTACATGTTTGTGTATGTGTCCAAAAAAAAAAAAAAAA 

SEQ ID NO 6: Medicago sativa Na+/H+ antiporter protein 

MAIEMSSIVSKLSMLSTSDHASWSMNLFVALLCACIVLGHLLEENRWMNESITALLIG 
ICTGWILLFSGGKSSHILVPSEDLFFIYLLPPIIFNAGFQVKKKQFFVNFMTITSFGA 
IGTLISCVI ITTGATFAFKRMDIGPLEIGDYLAIGAIFAATDSVCTLQVLNQDETPLLY 
SLVFGEGWNDATSWLFNAIQSFDLNQLNPSIALHFLGNFLYLFVASTLLGWTGLLS 
AYVIKKLYIGRHSTDREVALMMLMAYLSYMLAELTYLSGILTVFFCGIVMSHYTWHNVT 
QSSRITTKHSFATLSFVAEIFIFLYVGMDALDIEKWKFVSDSPGTSIAASSVLLGLILL 
GRAAF^/FPLSFLSNLTKKSQHQKISFRQQVIIWWAGLMRGAVSMALAYNQFTMSGHTQL 
RSNAIMITSTITWLFSTWFGLLTKPLIRLLLPHPKITSSMTTTESTTPKSFIVPLLG 
DSRDSEADLEGHEIHRPNSLRALLSTPTHTVHRLWRKFDDSFMRPVFGGRGFVPVEPGS 
PSERNGNQWG 

SEQ ID NO 7: Suaeda maritima subsp. salsa Na+/H+ antiporter 

TTTCACAAAGATTATTGGACTTCAGAAGTTTGATTTTGTGGAGCTAGAAAGGGTTTCAC 
ATACATTGGACATTAATTTACTTGAATATATATATATTTGTTGTGGGTCTTGGATTCGG 
GTGCACAAAGAAATAGGTGAACAATGTTGTCACAGTTGAGCTCTTTTTTTGCAAGTAAG 
ATGGACATGGTTTCGACGTCTGATCATGCTTCCGTTGTTTCGATGAATTTGTTTGTGGC 
ACTGTTACGTGGCTGCATTGTAATTGGTCATCTTCTCGAAGAGAATCGCTGGATGAATG 
AATCCATTACAGCTTTGCTAATAGGTTTATCTACTGGGATTATAATCCTGCTAATTAGT 
GGAGGAAAGAGTTCGCATTTGTTGGTCTTCAGTGAAGATCTTTTCTTTATATACCTCCT 
TCCACCGATTATATTCAATGCGGGGTTTCAGGTGAAAAAGAAGCAATTTTTCCGCAACT 
TCATTACTATTATTTTGTTTGGAGCCGTTGGTACATTGGTATCATTCATAATCATATCT 
CTTGGTTCAATAGCTATATTTCAAAAGATGGATATTGGTTCGCTGGAGTTAGGGGATCT 
TCTTGCAATTGGTGCAATATTCGCTGCAACTGATTCAGTTTGCACATTGCAAGTGCTTA 
ATCAAGATGAGACTCCACTTCTTTATAGTCTCGTGTTTGGTGAAGGTGTCGTCAATGAT 
GCTACATCAGTGGTGTTGTTCAATGCAATTCAAAACTTTGACCTCACGCACATTGACCA 
CAGAATTGCCTTCCAATTTGGTGGCAACTTTCTATATTTATTTTTTGCAAGCACTCTGC 
TTGGAGCAGTGACTGGCTTGCTAAGCGCTTATGTCATCAAAAAGTTGTACTTTGGAAGG 
CATTCAACTGACCGTGAGGTAGCCTTAATGATGCTTATGGCTTATCTATCGTACATGCT 
TGCTGAACTCTTCTATCTGAGCGGAATTCTTACAGTATTCTTCTGTGGGATTGTCATGT 
CCCATTATACATGGCACAATGTGACGGAGAGCTCCAGAGTAACCACCAAGCATGCTTTT 
GCAACACTCTCTTTTGTAGCTGAGATCTTCATCTTTCTATATGTTGGTATGGATGCACT 
GGATATTGAGAAGTGGAGATTTGTGAGCGATAGTCCTGGAACATCTGTTGCTGTGAGTT 
CCATACTGCTTGGTCTTCACATGGTTGGGCGAGCTGCTTTTGTTTTTCCCTTCGCCTTT 
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TTAATGAACTTGTCCAAGAAATCAAATAGTGAGAAGGTCACCTTCAATCAGCAGATAGT 
CATTTGGTGGGCTGGTCTCATGAAAAGTGCTGTCTCCGTGGCACTTGCTTATAATCAGT 
TTTCAAGGTCAGGACACACACAGCTGAGGGGAAATGCAATCATGATTACAAGCACCATA 
ACCGTTGTCCTTTTCAGTACGATGGTATTTGGGTTGCTGACAAAGCCTCTTATACTCTT 
TATGTTGCCTCAACCGAAACATTTCACTAGTGCAAGCACCGTGTCAGATTTGGGGAGTC 
CAAAGTCATTCTCCTTGCCTCTTCTTGAAGATAGACAAGATTCTGAAGCTGATTTGGGC 
AACGATGATGAAGAAGCCTACCCCCGTGGGACTATAGCTCGACCTACTAGTCTTCGTAT 
GCTACTAAATGCACCAACTCACACTGTCCATCATTATTGGCGCAGATTCGATGATTATT 
TCATGCGGCCTGTATTTGGTGGCCGGGGTTTTGTACCTTTTGTCCCAGGTTCACCCACC 
GAACAGAGCATCACTAATTTTGTCACAGAGAACATAAGTTAGCGATAATTGAGGCAGTT 
GGTGCAGAAACTAATAACTTACAGCCCTACAGGCAATCTACAAAGACAAAAAATGCCCT 
TACCCAAGAACGAACAGCCCGGTGTTTGGTCTCGTGGGCTTGATGTTAAGACTGTGCTG 
TACTTCTGTTAATAGAGAGTAAGTTACAGAAACCACCGATTTAAACATATCTGTAATTT 
TTTACAGCATGGATATTCGATGCATTCTTTAATCTGGCTGTAGCTAGAATACTCTAGCA 
TGTTTTGTAGTTTCAGTCTTACCATTTAGGTTTTCTCCTACATAACCTCAATAAGCTGT 
TTAGTGTGCTTACTGCTTACTTTAGAGCAAACTGCAACTGTGAAAATTGCTTACGTCAG 

CGGCACCTGTGTA^TTTATCATTTTTATAATGATGGAGCATGATCATTTGCAATCAAAT 
TTACAATACTGTGATTAAAAA 

SEQ ID NO 8: Suaeda maritima subsp. salsa Na+/H+ antiporter 
protein 

MLSQLSSFFASKMDMVSTSDHASWSMNLFVALLRGCIVIGKLLEENRV7MNESITALLI 
GLSTGIIILLISGGKSSHLLVFSEDLFFIYLLPPIIFNAGFQVKXKQFFRNFITIILFG 
AVGTLVSFIIISLGSIAIFQKMDIGSLELGDLLAIGAIFAATDSVCTLQVLNQDETPLL 
YSLVFGEGWNDATSWLFNAIQNFDLTHIDHRIAFQFGGNFLYLFFASTLLGAVTGLL 
SAWIKKLYFGRHSTDREVALMMLMAYLSYMLAELFYLSGILTVFFCGIVMSHYTWHNV 
TESSRVTTKHAFATLSFVAEI FI FLYVGMDALDIEKWRFVSDS PGTSVAVS S I LLGLHM 
VGRAAFVFPFAFLMNLSKKSNSEKVTFNQQIVIWWAGLMKSAVSVALAYNQFSRSGHTQ 
LRGNAIM I TST I TWLFSTMVFGLLTKPL I LFMLPQPKHFTS ASTVSDLGS PKS FSL PL 
LEDRQDSEADLGNDDEEAYPRGTIARPTSLRMLLNAPTHTVHHYWRRFDDYFMRPVFGG 
RGFVPFVPGS PTEQS I TNFVTENI S 

SEQ ID NO 9: Zea mays Na+/H+ antiporter NHX1 

ATGGGGCTTGGAGTAGTGGCGGAGCTAGTCCGCCTTGGCGTCCTTTCCTCCACCTCAGA 
TCACGCCTCCGTGGTTAGCATCAATCTCTTTGTCGCCTTGCTCTGCGCCTGTATCGTCC 
TGGGCCATCTTCTTGAAGAGAATAGGTGGGTGAACGAGTCCACCGCGCTGATTGTCGGG 
CTCGGCACCGGTACCGTCATCCTCATGATTAGCCGGGGGGTGGTTATTCACGTCCTAGT 
CTTCTCCGAGGACCTCTTCTTCTTCTATCTTTTGCCGCCGATCATTTTCAATGCAGGGT 
TCCAAGTGAAGAAGAAACAGTTCTTTCGAAACTTCATTACTATTACACTGTTTGGTGCA 
GTTGGCACCTTGATCTCTTTTACTGTAATATCCCTTGGCGCTCTAGGACTAATATCAAG 
GCTTAATATCGGCGCACTTGAACTGGGAGACTATCTTGCACTTGGGGCAATATTCTCGG 
CCACAGACTCGGTTTGCACCTTGCAGGTGTTAAGCCAAGATGAGACACCATTCT.TGTAC 
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AGTCTTGTATTCGGTGAAGGCGTGGTCAACGATGCCACTTCCGTAGTGGTGTTCAATGC 
ACTCCAAAACTTTGATATAACTCACATCGATGCGGAGGTTGTCTTCCATCTATTAGGAA 
ACTTCTTCTACCTCTTCCTTCTATCAACTGTGTTGGGAGTGGCCACAGGACTTATCTCA 
GCGTTAGTGATTAAAAAGCTATACTTTGGACG6CACTCTACTGACAGGGAGGTGGCTCT 
TATGATGCTTATGGCGTATCTCTCCTACATGTTGGCGGAACTCTTCGCGCTGAG^GGGA 
TCTTGACGGTATTCTTTGGGTGCATTGTTATGAGCCACTATACATGGCACAACGTGACA 
GAGTCCAGCAGAATCACGACTAAGCATGCGTTTGCCACGCTCAGCTTCCTAGCCGAAAC 
CTTCCTCTTTCTGTACGTGGGTATGGATGCTCTCGACATTGACAAGTGGAGGTCCGTGA 
GTGACACCCCAGGTAAGTCTCTGGCCATAAGCTCGATTTTGATGGGACTCGTGATGGTT 
GG CCGGGCTGCCTTCGTATTCCCTCTCTCCTTCCTCTCCAATTTAGCGAAAAAAACGGA 
GCACGAAAAAATCAGCTGGAAGCAGCAGGTGGTCATTTGGTGGGCGGGTCTCATGCGAG 
GCGCCGTTTCGATGGCCCTAGCGTACAAGAAGTTTACCCGCGCAGGGCATACTCAGGTC 
CGCGGGAACGCGATCATGATTACC^GCACGATTATCGTCGTGTTGTTTTCGACAATGGT 
GTTCGGCCTGCTCACGAAGCCCTTAATTAACTTGCTAATACCGCACCGTAACGCCACAT 
CGATGTTGAGCGATGACTCAAGCCCAAAGTCCTTGCATAGCCCTCTGCTAACCTCTCAA 
CTCGGTAGCGACTTAGAGGAGCCGACCAACATCCCGCGGCCGAGCTCCATAAGAGGCGA 
GTTCCTCACCATGACTAGGACCGTGCACCGATACTGGCGCAAGTTCGACGACGCCTTCA 
TGAGGCCCATGTTCGGAGGCCGCGGTTTCGTACCTTTCGTGCCAGGCAGCCCGACCGAG 
CGTAATCCGCCGGATCTTTCCAAGGCTTAA 

SEQ ID NO 10: Zea mays Na+/H+ antiporter NHX1 protein 

MGLGWAELVRLGVLSSTSDHASWSINLFVALLCACIVLGKLLEENRWVNESTALIVG 
LGTGTVILMISRGWIHVLVFSEDLFFFYLLPPIIPNAGFQVKKKQFFRNFITITLFGA 
VGTLISFTVISLGALGLISRLNIGALELGDYLALGAIFSATDSVCTLQVLSQDETPFLY 
SLVFGEGWNDATSWVFNALQNFDITHIDAEWFHLLGNFFYLFLLSTVLGVATGLIS 
ALVIKKLYFGRHSTDREVALMML^4AYLSYMLAELFALSGILTVFFGCIVMSHYTV>JH^P/T 
ESSRITTKHAFATLSFLAETFLFLYVGMDALDIDKWRSVSDTPGKSLAISSILMGLVMV 
GRAAFVFPLSFLSNIAKKTEHEKISWKQQWIWWAGLMRGAVSMALAYKKFTRAGHTQV 
RGNAIMITSTIIWLFSTMVFGLLTKPLINLLIPHRNATSMLSDDSSPKSLHSPLLTSQ 
LGSDLEEPTNIPRPSSI RGEFLTMTRTVHRYWRKFDDAFMRPI* FGGRGF VPF VPGS PTE 
RNPPDLSKA 

SEQ ID NO 11: Zea mays Na+/H+ antiporter NHX2 

ATGGGCCTTGGTGTTGATGCGGAGACGGTCAGGCTCGGAGTCCTTAGCTCGACCTCGGA 
TCATGCCAGCGTTGTCAGTAACAACTTCTTCGTAGCACTTCTTTGCGCCTGTATCGTCC 
TCGGGCATCTCTTGGAGGAGAACCGAATGGTTAATGAGTCTATTACAGCACTGCTGGTG 
GGGCTGGGCACTGGGACCGTGATTCTGATGATTAGTCGGGGCGTGAGTATTCACGTTCT 
CGTCTTTTCAGAGGAGCTGTTCTTTATCTATCTGTTACCTCCGATTATCTTCAATGCCG 
GGTTTCAAGTAAAGAAAAAGCAATTCTTCCGCAACTTTATAACGATTATTTTGTTTGGT 
GCTATTGGGACTCTGATTTCCTTTGTAATAATCTCTCTTGGTGCTATGGGGTTGTTCAA 
GAAACTTGATGTTGGTCCACTCGAGCTTGGGGACTATCTTGCAATTGGTGCTATTTTCT 
CGGCAACAGATTCTGTTTGCACCTTACAGGTGCTTAACCAGGATGAAACACCCCTACTC 
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TACAGTCTCGTATTCGGCGAGGGCGTTGTTAATGATGCTACCTCAATCGTTGTGTTCAA 
CGCGCTCCaAAACTTCGACATCACCCACATCAATGCCGAGGTGGTATTTCACCTCCTTG 
GCAACTTCT7GTACCTCTTCCTATTGAGCACCGTGCTCGGCGTGGCGACCGGTCTCATC 
TCCGCGCTGGTCATTAAGAAGATCTACTTCGGACGCCACTCGACTGATCGGGAAGTGGC 
CTTAATGATGCTGATGGCATATCTAAGCTACATGCTGGCAGAGCTTTTTGCCCTGTCCG 
GAATCCTCACTGTGTTTTTCGGCTGCATCGTCATGAGCCATTATACGTGGCACAACGTC 
ACGGAGTCTAGCCGAATTACTACGAAGCACGCCTTTGCCACCCTGTCTTTCCTCGCTGA 
GACTTTCATATTTCTCTACGTTGGGATGGATGCGCTAGACATTGAGAAGTGGCGGTCCG 
TTTCGGACACCCCGGGCAAATCGATAGCCATATCCTCCATACTCATGGGGCTTGTCATG 
CTTGGACGCGCGGCTTTCGTGTTCCCGCTAAGTTTCTTGTCAAATCTGGCGAAGAAGAA 
TGAGCACGAAAAGATCTCCTGGAAGCAGCAAGTTGTGATCTGGTGGAGCGGTTTGATGA 
GGGGTGCTGTCTCTATGGCCCTAGCTTATAACAAGTTTACCAGAGCCGGCCATACGGAG 
GTGAGAGGTAACGAAATCATGATTACTAGCACCATTACCGTCGTGCTATTCTCCACAGT 
GGTGTTCGGTCTCCTGACTAAACCACTGATCAGGCTCCTTATGCCCCACCGCCATCTGA 
CCATGCTCTCCGACGACAGCACCCCGAAGTCATTGCACTCACCTTTGCTGACATCCCAG 
CTCGGAAGCTCCATCGAAGAGCCGACGCAGATACCACGCCCTACAAATATTCGTGGCGA 
ATTCACAACTATGACGAGAACGGTGCATAGGTACTGGAGAAAATTTGATGACAAATTCA 
TGCGCCCAATGTTTGGCGGCAGGGGCTTCGTACCCTTCGTCCCTGGTTCACCAACGGAG 
AGGAATCCCCACGATCTTTCGAAGCCCTAA 

SEQ ID NO 12: Zea mays Na+/H+ antiporter NHX2 protein 

MGLGVDAETVRLGVLSSTSDHASWSNNPFVALLCACIVLGHLLEENRMVNESITALLV 
GLGTGTV I LMI S RGVS I H VLVFS EDLFFI YLL P P 1 1 FNAGFQVKKKQFFRNF I T I IL FG 
AIGTL I SFVI I S LGAMGLFKKLDVGPLELGDYLAIGAI FSATDSVCTLQVLNQDETPLL 
YSLVFGEGVVNDATSIWFNALQNFDITHINAEWFHLLGNFLYLFLLSTVLGVATGLI 
SALVIKKIYFGRHSTDREVALMMLMAYLSYMLAELFALSGILTVFFGCIVMSHYTWKNV 
TESSRITTKHAFATLSFLAETFIFLYVGMDALDIEKWRSVSDTPGKSIAISSILMGLVM 
LGRAAFVFPLSFLSNLAKKNEHEXISWKQQWIWWSGLMRGAVSMALAYNKFTRAGKTE 
VRGNEIMITSTITWLFSTWFGLLTKPLIRLLMPHRHLTMLSDDSTPKSLHSPLLTSQ 
LGSSIEEPTQIPRPTNIRGEFTTMTRTVHRYWRKFDDKFMRPMFGGRGFVPFVPGSPTE 
RNPHDLSKP 

SEQ ID NO 13: Zea mays Na+/H+ antiporter NHX3 

ATGTCAATAGGACTGACGGCCGAGACCGTGACTAACAAGCTAGCCAGCGCCGAGCACCC 
CCAAGTCGTCCCTAATTCTGTGTTCATTGCGCTCCTCTGTCTGTGCCTGGTGATAGGCC 
ACCTCCTTGAGGAGAACAGATGGGTCAATGAATCAATAACAGCCATTCTCGTGGGCGCT 
GCGACTGGGACCGTCATCCTGCTCATCTCGAAAGGAAAATCGAGCCACATACTTGTGTT 
CGATGAGGAATTGTTTTTCATCTATCTACTGCCGCCAATTATTTTCAATGCCGGGTTTC 
AAGTAAAGAAAAAGCAATTCTTCCGCAACTTTATAACGATTATTTTGTTTGGTGCTATT 
GGGACTCTGATTTCCTTTGTAATAATCTCTCTTGGTGCTATGGGGTTGTTCAAGAAACT 
TGATGTTGGTCCACTCGAGCTTGGGGACTATCTTGCAATTGGTGCTATTTTCTCGGCAA 
CAGATTCTGTTTGCACCTTACAGGTGCTTAACCAGGATGAAACACCCCTACTCTACAGT 
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CTGGTATTCGGTGAGGGGGTCGTGAACGACGCTACAAGTGTTGTGCTGTTTAATGCAGT 
GCAAAAGATCGACTTCGAACACCTTACCGGAGAGGTGGCGCTCCAGGTTTTCGGCAACT 
TCCTCTATCTGTTCTCAACCTCAACGGTCCTGGGCATAGCCACTGGGCTCATTACCGCC 
TTCGTCCTCAAGACACTCTACTTCGGCCGTCATAGTACTACCCGTGAGTTGGCCATTAT 
GGTCCTGATGGCCTACTTGTCCTTCATGCTTGCTGAGTTGTTCAGTCTCAGTGGTATCA 

TCGTCCAGAATTACCTCTCGCCATGTGTTCGCTATGCTAAGCTTCATTGCCGAAACGTT 
TTTGTTTCTGTACGTGGGGACGGACGCGCTTGACTTCACAAAGTGGAAGACGTCTTCGT 
TATCCTTTGGGAAGTCCCTAGGGGTATCCAGCGTGCTCCTGGGGTTGGTTCTAGTCGGT 
CGGGCGGCATTCGTTTTCCCCCTCTCGTTCCTGAGCAACCTTAGTAAGAAACACCCTGG 
GGAAAAAATCACGATCAGGCAGCAGGTTGTAATTTGGTGGGCAGGACTTATGAGGGGCG 
CCGTCAGCATCGCTTTGGCGTTCAACAAATTTACAAGGGCCGGTCACACTCAGGTAAGA 
GGAAACGCAATCATGATCACTAGCACCATCATCGTGGTGCTTTTCTCTACAGTCGTTTT 
CGGCCTCCTC^CCAAACCGTTAATCAACCTTCTCATACCCCATCGCAATGCAACCTCCA 
TGTTGTCTGACGACTCCAGCCCTAAGTCTCTACACAGCCCACTTTTAACCTCCCAACTG 
ATAAGCTCAATCGAGGAGCCCACGCAAATCCCGCGGCCGACAAATATACGGGGTGAGTT 
CATGACCATGACGCGAACCGTGCATCGCTATTGGCGCAAGTTTGATGACAAGTTCATGA 
GGCCTATGTTCGGAGGCAGGGGTTTTGTCCCGTTTGTCCCAGGGTCGCCTACCGAAAGA 
AGCTCACCCGATCTATCCAAGGCATGA 

SEQ ID NO 14: Zea mays Na+/H+ axitiporter NHX3 protein 

MS IGLTAETVTNKLASAEHPQWPNS VFIALLCLCLVIGHLLEENRWVNES ITAILVGA 
ATGTVILLISKGKSSHILVFDEELFFiyLLPPIIFNAGFQVKXKQFFRWVITIILFGAI 
GTLISFVIISLGAMGLFKKLDVGPLELGDYLAIGAIFSATDSVCTZjQVLNQDETPLLYS 
LVFGEG\ 7 VNDATSVVLFNAVQKIDFEHLTGEVALQVFGNFLYLFSTSTVLGIATGLITA 
FVLXTLYFGRHSTTRELAIMVL^YLSFMLAELFSLSGIITVFFCGVLMSHVTWHNVTE 
SSRITSRHVFAMLSFIAETFLFLYVGTDALDFTKWKTSSLSFGXSLGVSSVLLGLVLVG 
RAAFVFPLSFLSNLSKKHPGEKITIRQQWIWWAGLMRGAVSIALAFNK^TRAGHTQVR 
GNAIMITSTIIWLFSTWFGLLTKPLINLLIPHRNATSMLSDDSSPKSLHSPLLTSQL 
ISSIEEPTQIPRPTNIRGEFMTMTRTVHRYWRKFDDKFMRPMFGGRGFVPFVPGSPTER 
SSPDLSXA 

SEQ ID NO 15: Zea mays Na+/H+ antiporter NHX4 

ATGGGGTATCAGGTCGTCGCCGCGCAGCTGAAGCTGGCTTCCTCAGCTGACCACGCAAG 
CC-TGGTTATCATCACGCTCTTCGTGGCCCTGCTCTGCGCTTGCATAGTGTTGGGCCATC 
TTCTTGAAGAGAATCGCTGGCTAAACGAATCAATTACAGCATTGATAATCGGGCTCGGA 
ACGGGGGTTGTGATTCTATTGATCAGCCGAGGTAAGAACAGCCGCCTGCTTGTGTTCTC 
GGAGGACCTCTTCTTCATCTATCTATTGCCGCCCATTATTTTCAATGCCGGGTTCCAGG 
TGAAGAAGAAACAGTTCTTCCGGAATTTCATGACAATCACACTATTCGGTGCTGTTGGC 
ACAATGATATCCTTCTTCACAATCTCTCTCGGCGCAATAGCGACATTCAGCAGAATGAG 
CATTGGGACGCTAGATGTCGGGGATTTTCTCGCTATTGGAGCTATCTTTTCTGCAACGG 
ATTCTGTGTGCACGCTGCAGGTCCTCCATCAGGATGAGACGCCCTTTCTGTACAGTCTG 
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GTATTCGGGQAGGGCGTAGTGAACQATGCCACAAGTGTTGTACTCTTCAACGCAGTTCA 
GAAGATCCAGTTCACCCACATAAATGCATGGACAGCTCTCCAGCTGATCGGTAA^TTTC 
TTTACCTCTTCTCCACGAGTACACTGCTCGGTATCGGGACCGGCTTGATCACAGCGTTT 
GTCCTGAAGAAGTTGTATTTCGGCAGGCACTCCACTACCCGGGAGCTTGCGATCATGAT 
CTTAATGGCCTACCTGTCATACATGCTTGCCGAGTTGTTTAGTCTGTCCGGGCTCCTCA 
CGGTCTTTTTCTGTGGCGTGCTAATGTCTCATGTCACATGGCATAATGTTACGGAGTCC 
AGCAGGACAACCAGCCGTCACGTGTTCGCGACGCTCTCGTTCATATCTGAGACTTTCAT 
ATTCCTGTATGTGGGCATGGACGCACTCGATTTCGAGAAGTGGAAGACCTCATCATTAA 
GCTTCGG7GGGACCCTGGGAGTTAGTGGAGTACTCATGGGGCTGGTCATGCTAGGCAGA 
GCTGCTTTTGTCTTTCCTCTCTCCTTTCTCTCCAACCTCGCCAAGAAACACCAAAGTGA 
GAAAATTTCTTTTAGGATGCAGGTTGTGATTTGGTGGGCGGGTCTAATGCGCGGCGCGG 
TTTCCATGGCCTTGGCGTTGAACAAATTCACTCGGAGCGGCCACACCCAGCTACATGGC 
AATGCTATCATGATAACTTCAACCATTACCGTGGTGCTGTTCTCTACGATGGTCTTTGG 
CATGATTACAAAGCCACTGATCAGGCTGCTTTTGCCTGCGTCTGGACATCCGAGAGAAT 
TATCGGAACCC-TCGTCACCCAAGAGCTTCCATAGTCCTCTTCTTACCTCGCAACAGGGA 
TCTGACCTGGAGTCGACAACCAATATAGTCCGTCCCTCCTCACTTAGGGGGCTCCTCAC 
TAAACCAACTCACACGGTGCACTACTACTGGCGGAAGTTCGATGACGCACTTATGAGAC 
CGGTGTTCGGGGGACGTGGTTTCGTGCCATTTGTTCCCGGC^GCCCAACCGAGCGAAAT 
CCACCCGATCTGTCCAAAGCCTGA 

SEQ ID NO 16: Zea mays Na+/H+ antiporter NHX4 protein 

MGYQWAAQLKLASSADHASWI ITLFVALLCACI VLGHLLEENRWLNES ITALI IGLG 
TGWILLISRGKNSRLLVFSEDLFFIYLLPPIIFNAGFQVKKKQFFRNF^4TITLFGAVG 
TMISFFTISLGAIATFSRMSIGTLDVGDFLAIGAIFSATDSVCTLQVLHQDETPFLYSL 
VFGEGWNDATSWLFNAVQKIQFTHINAWTALQLIGNFLYLFSTSTLLGIGTGLITAF 
VLKKLYFGRHSTTRELAIMILMAYLSYMLAELFSLSGLLTVFFCGVLMSHVTWHNVTES 
SRTTSRKVFATLSFISETFIFLYVGMDALDFEKWKTSSLSFGGTLGVSGVLMGLVMLGR 
AAFVFPLSFLSNLAKKHQS EKI S FRMQW IVJWAGLMRGAVSMALALNKFTRSGHTQLHG 
NAIMITSTITVVLFSTMVFGMITKPLIRLLLPASGHPRELSEPSSPKSFHSPLLTSQQG 
SDLESTTNIVRPSSLRGLLTKPTKTVHYYViRKFDDALMRPVFGGRGFVPFVDGSPTERN 
PPDLSKA 

SEQ ID NO 17: Sordexim vulgare HvNHXl 

AACGGAACCTTCTCCAGATACCCCGCCCGCGCGAAAAGAATAGAGGAGAATCCCGACCT 
CCCCGCCCGCGCGGCTGCGCATCTGCCCCCCCTCCTTCTCCCTCCTCGCTCCCCACCCC 
GGGTTTCCCGTGCCATTCTTTCCCTCCCCACCCCGGCCCCGGGCACGAAGCAGCGGCGG 
AGACGGGGCCAGGAGGAGGAGGAGCTCGGCTGTTCTTCGTCTCCCCGTCGATTCGTCTC 
CGGATTAGCGCCGCCGGCCGTTCCCCGAGGGCTCCGTCCGGGTTGATTCGATCTGATTG 
AAAAAGCCCGCGTCTTTCCCCGAGGGCGCGCGCTCGCTCGCCGGAGCTAGCTGTGTCTC 
GTTCGGCCGGGCTCAAGGAAGAAGAGTAACGGGCGGGATGGCGTTCGAAGTGGTGGCGG 
CGCAGTTGGCGCGGCTGAGCGACGCGCTGGCCACCTCGGACCACGCCTCCGTGGTCTCC 
ATCAACCTCTTCGTCGCGCTGCTCTGCGCCTGCATCGTCCTCGGCCACCTCCTCGAGGA 
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GAACCGCTGGCTCAACGAGTCCATCACCGCCCTCATCATCGGGCTGTGCACCGGCGTGG 
TGATCCTGATGACCACCAAGGGGAAGAGCTCGCACGTGCTCGTCTTCAGCGAGGACCTC 
TTCTTCATATACCTCCTCCCTCCCATCATCTTCAACGCCGGTTTCCAGGTGAAGAAGAA 
GCAGTTCTTCCGGAATTTCATGACAATCACATTATTCGGCGCTGTCGGGACGATGATTT 
CATTCTTCACAATCTCTCTTGCTGCCATTGCGATATTCAGCAAGATGAACATTGGGACA 
CTGGATGTATCAGATTTTCTCGCAATTGGAGCCATCTTTTCCGCGACAGATTCTGTCTG 
CACTTTACAGGTTCTCAATCAGGACGAGACGCCCTTTCTGTACAGTCTAGTTTTCGGGG 
AAGGTGTTGTGAACGATGCCACATCAGTCGTGCTTTTCAACGCGCTCCAGAACTTCGAT 
CCTAACCAAATCGATGCAATCGTCATTCTGAAGTTCTTGGGAAACTTCTGCTACTTATT 
CGTGTCAAGCACCTTCCTTGGAGTATTTTCTGGATTGCTCAGTGCATACATAATCAAGA 
AGTTATACATAGGAAGGCATTCTACTGACCGTGAGGTTGCGCTTATGATGCTCATGGCC 
TACCTCTCATATATGCTAGCTGAGCTGCTTGATTTGAGTGGCATCCTCACCGTGTTCTT 
CTGTGGTATTGTGATGTCGCATTATACTTGGCATAATGTGACAGAGAGCTCAAGAGTTA 
CAACAAAGCATGCTTTTGCAACCTTGTCCTTCATTGCTGAGACCTTTCTCTTCCTTTAT 
GTTGGGATGGATGCACTGGATATCGAGAAGTGGAAATTTGCTAGTGACAGCCCTGGCAA 
ATCCATCGGAATAAGCTCAATTTTGCTAGGATTAGTTCTGGTTGGAAGAGCTGCTTTTG 
TCTTCCCGCTTTCATTCTTATCCAACCTGACAAAGAAGACGGAGCTCGAAAAAATAAGC 
TGGAGGCAGCAAATCGTAATATGGTGGGCTGGGCTGATGAGAGGAGCTGTGTCGATCGC 
TCTTGCTTACAATAAGTTTACAAGATCTGGCCACACACAGCTACACGGCAACGCGATAA 
TGATCACCAGCAGCATCACTGTCGTTCTGTTTAGCACTATGCTGTTTGGCATATTGACA 
AAGCCTCTGATCCGGTTCCTGCTGCCCGCGTCGAGCAATGGCGACCCCTCGGAGCCCTC 
GTCACCGAAGTCCCTGCACTCTCCTCTCCTCACAAGCATGCTAGGCTCGGACATGGAGG 
CGCCTCTCCCCATCGTCAGGCCCTCCAGCCTCCGGATGCTCATCACCAAGCCGAGCCAC 
ACCATCCACTACTACTGGCGCAAGTTCGACGACGCGCTGATGCGTCCTATGTTCGGCGG 
GCGCGGGTTCGTGCCCTACTCCCCTGGATCACCCACCGATCCAAACGTAATCGTGGCAT 
GAACC-TTGTGGAGAGAAGAGAAAAGCCATTACAGCTTCAGGAGACACTCTGAACTGTTG 
TAACTGGAAGAGAAGGAGGTGCTACAGCTTCGGAAGAAGGCGAAGTCTCCATTACTATT 
ATAGTGTTTGGCTGACTCGGAGGGCCGAAGAAGGCGCCCCTCTGACGATGGTTCAGATG 
AACGGTTGGTTGCGGCACCAACAGGAAGATGAACCCTAGTAACGGTGATGCGAGTACCA 
TCGCCTTATCGGTTACGACAAGCCTGTACATTTTTGTATGTAGATTAACAAGCCAATTG 
TACCCTATGAGATGAGATCTCCTCTGGCAGGCAGGCAGGCCATTTCCTTGCTCCTTGGC 
TAGGAGTCTCTGGCCTCCTGCATATCTACCAGTGCTTATTAATCTCCTCCCCCACTTTC 
TAGTGGATTGGTGTAATGGTGTGTACTTTACCAAGTTGTGTGAGATGAGTGATGATCTT 
GTGGCCTGGTTGCTACAAAGAACTCATCTCAAAGTTATCTATCTATTTTCTATATTGAA 
TTGAACTGAACTTGTGTCTTGAACCAC 

SEQ ID NO 18: Hordeum vulgare HvNHXl protein 

MAFEWAAQLARLSDALATSDHASWSINLFVALLCACIVLGHLLEENRWLNESITALI 
IGLCTGWI LMTTKGKS SH VL VFS EDLFF I YLL P P 1 1 FNAGFQVKKKQFFRNFMTITLF 
GAVGTMISFFTISLAAIAIFSKMNIGTLDVSDFLAIGAIFSATDSVCTLQVLNQDETPF 
LYSLVFGEG\A^NDATSWLFNALQNFDPNQIDAIVILKFLGNFCYLFVSSTFLGVFSGL 
LSAYIIKKLYIGRHSTDREVAL^L?4AYLSYMLAELLDLSGILTVFFCGIVMSHYTWHN 
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VTESSRVTTKHAFATLSFIAETFLFLYVGMDALDIEKWKFASDSPGKSIGISSILLGLV 
LVGRAAFVF PLS FLSNLTKKTBL EKI S WRQQI V I WWAGLMRGAVS IALAYNKFTRSGHT 
QLHGNAIMITSTITWLFSTMLFGILTKPLIRFLLPASSNGDPSEPSSPKSLHSPLLTS 
MLGSDMEAPLPIVRPSSLRMLITKPTHTIHYYWRKFDDALMRPMFGGRGFVPYSPGSPT 
DPNVIVA 

SEQ ID NO 19: Triticum aestivum NHX2 

ATGGGGTACCAAGTGGTGGCGGCGCAGCTGGCGCGGCTGAGCGGCGCGCTGGGCACCTC 
GGACCACGCCTCCGTGGTCTCCATCACCCTCTTCGTCGCGCTGCTCTGCGCCTGCATCG 
TCCTCGGCCACCTGCTCGAGGAGAACCGCTGGCTCAACGAGTCCATCACCGCCCTCATC 
ATCGGGCTGTGCACCGGCGTGGTGATCCTGATGACCACCAAGGGGAAGAGCTCGCACGT 
GCTCGTCTTCAGCGAGGACCTCTTCTTCATCTACCTCCTGCCTCCCATCATCTTCAACX3 
CCGGTTTCCAGGTGAAGAAGAAGCAGTTCTTCCGGAATTTCATGGCAATCACACTATTT 
GGTGCCGTTGGGACGATGATGTCGTTTTTCACAATATCTCTTGCTGCCATTGCGATATT 
CAGCAGGATGAACATTGGGACACTGGATGTATCAGATTTTCTTGCAATTGGAGCTATCT 
TTTCCGCGACAGATTCTGTCTGCACTCTACAGGTTCTCAATCAGGACGAGACGCCCTTT 
TTGTACAGTCTAGTGTTCGGGGAAGGTGTTGTGAACGATGCCACATCGGTCGTGCTTTT 
CAACGCGCTCCAGAACTTCGATCCTAACCAGATCGACGCGATCGTCATTCTTAAGTTCT 
TGGGGAACTTCTGCTACTTATTCGTGTCAAGCACCTTCCTTGGAGTGTTTACTGGATTG 
CTTAGTGCATACGTCATCAAGAAGTTATACATAGGAAGGCATTCTACTGACCGTGAGGT 
CGCACTTGTGATGCTCATGGCCTACCTCTCATATATGCTAGCTGAGCTGCTAGATTTGA 
GTGGTATCCTCACTGTATTCTTCTGTGGTATTGTGATGTCACATTACACCTGGCACAAC 
GTGACAGAGAGCTCAAGAGTTACAACAAAGCATGCATTTGCAACCTTGTCCTTCATCGC 
TGAGACTTTTCTCTTCCTTTATGTTGGGATGGATGCACTGGATATTGAGAAGTGGAAAT 
TTGCTAGTGACAGCCCCGGCAAATCCATTGGAATAAGCTCAATTTTGCTCGGGTTGGTT 
CTGGTTGGAAGAGCTGCTTTCGTCTTCCCGCTCTCGTTCTTATCCAACCTGACAAAGAA 
GACGGAGCTCGAAAAAATAAGCTGGAGGCAGCAAATCGTAATATGGTGGGCTGGGCTGA 
TGAGAGGAGCTGTGTCGATCGCTCTTGCTTACAATAAGTTTACAAGATCTGGTCACACA 
CAGCTGCACGGCAACGCGATAATGATCACCAGCACCATCACTGTCGTTCTGTTTAGCAC 
TATGTTGTTTGGCATTTTGACAAAGCCTCTGATCCGGTTCCTACTGCCCGCGTCGAGCA 
ATGGCGCCGCCTCAGATCCCGCGTCACCGAAGTCCCTGCACTCTCCTCTCCTCACAAGC 
CAGCTAGGCTCGGACCTGGAGGCGCCTCTCCCCATCGTGAGGCCCTCCAGCCTCCGGAT 
GCTCATCACCAAGCCGACCCACACCATCCACTACTACTGGCGCAAGTTTGACGACGCGC 
TGATGCGCCCGATGTTCGGAGGGCGCGGGTTCGTGCCCTACTCCCCAGGATCACCCACC 
GATCCGAACGTACTCGTGGAATGAACGTCGCGAAGAAGCAACGGAGAAGCCATTACAGC 
TTCAGGAGACACTCTGAACTGTAACAGGAAGGGAAGGAAGTGTCACAGCTTCAGAAGAA 
CGCGAAGTCTCCGGTAATATTATAGCGTTTGGCAGACTCGGAAGGCTGAAGAAGGCGGC 
CCTCCGATGATGGTTCAGATGAACGGTTGGTTGCGGCACCGACAGGAAGAT'GAACCCTA 
GTAACGGTGATGCGAGTATCATCATCGCCTTATCGGTTACGACAAAGCCTGTACAGTTT 
TGTATGTAGATTAACAAGCCAATTGTATCCTATGAGATCTCCGTTGGCAGGCAGGCGTC 
TGACCTCCTGCATCTGCGACGACCGCGGCGTGGCCAAGGCCGGGTGCGGGCGGTCGTAC 
GCGCCGTTCCCGCCCGGGTGCATGTTCCACAGCGAGGGCGGGCTCAAGAGCTTCGAGCA 
CCCCATGAACCGCCTTAAGGCGCTCCCCAGGGTGGACAGCGAGGGCGTCATGTGCGGCG 

FIGURE 3 (continued) 



13/17 Replacement Sheet 



CCAACTTCAAGGTCGACGCCTTCACCAAGATCAACTCCATGCCCCGCGTCGGCAGCGCC 
ACCAACTGGGCCGCCGCCTGGGACGACGCCGCCATCTGATCCTCGCCGGCGCCGGCGTT 
GCTCTCCGTCGTGGCCTCGTCGGGCTTGGGCTTATTGCATTTTACTTGTTTTTCTTTCC 
TTGGCAATGTACATTCTGATCTGATCTGATCTGAGCCGTGTGTGGGCGTGGGCGCGCTG 
GCACGTACGGCTGTTTGCTTGTACGATGGAGGAATAAGACTTTGCTTCCAGTCCAAAAA 



SEQ ID NO 20: Triticvm aestivum NHX2 protein 

MG YQWAAQLARLSGALGTSDHAS WS I TLFVALLCACIVLGHLLEENRWLNES I TAL I 
I GLCTG WI LHTTKGKSSHVLVF S EDLFF I YLLPPI I FNAGFQVKKKQFFRNWMAITLF 
GAVGTMMSFFTISLAAIAIFSRMNIGTLDVSDFLAIGAIFSATDSVCTLQVLNQDETPF 
LYSLVFGEGWNDATSWLFNALQNFDPNQIDAIVILKFLGNFCYLFVSSTFLGVFTGL 
LSAYVIKKLYIGRHSTDREVALVML?4AYLSYMLAELLDLSGILTVFFCGIVMSHYTWHN 
VTESSRVTTKHAFATLSFIAETFLFLYVGMDALDIEKWKFASDSPGKSIGISSILLGLV 
LVGRAAFVFPLSFLSNLTKKTELEKISWRQQIVIWWAGLMRGAVSIALAYNKFTRSGHT 
QLHGNAIMITSTITWLFSTMLFGILTKPLIRFLLPASSNGAASDPASPKSLHSPLLTS 
QLGSDLEAPLPIVRPSSLRMLITKPTHTIHYYWRKFDDALMRPMFGGRGFVPYSPGSPT 
DPNVLVE 

SEQ ID NO 21: Oryza sativa NHX2 

GGTGGCCATCTCGCTTGAATCTGCAGGGTGAGCTGAGGAGGATCCACTGAGGTGGCGGC 
GGTCGAGATGGGGCTGGATTTGGGAGCTCTCGTTCTCAAATCCGGCGGGCTGTTGGTGT 
CGGACTACGACTCGATCGTCGCGATCAACATCTTCGTGGCGCTGCTGTGCAGCTGCATT 
GTGATCGGGCACCTGCTGGAAGGGAACCGGTGGGTCAATGAATCCATCACCGCGCTTGT 
CATGGGGCTGATCACTGGAGGTGTGATTCTGCTCGTCAGTGGTGGGAAGAACTCGCACA 
TTCTTGTGTTCAGTGAGGACCTCTTCTTCATTTATTTGCTTCCACCGATCATCrTTAAT 
GCTGGGTTTCAAGTAAAGAAAAAACAATTCTTCCGCAATTTTATGACAATT-ATTTTATT 
TGGTGCTGTGGGGACATTGATATCCTTTGTGATAATCTCTCTAGGTGCCATGACATTGT 
TCAAAAAACTTGATGTTGGTCCACTCCAGCTTGGGGACTATCTTGCAATTGGGGCTATC 
TTCTCAGCAACAGATTCTGTTTGCACCTTACAGGTGCTTAACCAAGACGAAACACCCCT 
ACTCTATAGTCTGGTTTTTGGTGAAGGGGTTGTCAATGATGCTACATCTGTTGTGCTCT 
TTAATGCAATTGAAGACATTGATATTGCTAATTTTGATAGCCTTGTTCTACTAGCGTTC 
ATAGGAAATTTTCTCTACCTATTCTTCACCAGTACCCTTCTTGGAGTAGTTGC^GGGTT 
GCTTAGTGCCTATATTATTAAGAAACTATGTTTTGCCAGACACTCAACTGACAGAGAAG 
TTGCTATCATGATACTCATGGCGTACCTTTCATATATGCTGTCGATGCTGCTAGATCTG 
AGTGGCATTCTCACTGTGTTCTTCTCTGGAATAGTAATGTCACATTACACTTGGCATAA 
TGTGACAGAAAGCTCTAGGATTACTACCAAGCACACTTTTGCTACTTTATCTTTCATTG 
CTGAAATTTTTCTATTTCTCTATGTTGGGATGGATGCACTGGACATTGAAAAATGGAAA 
TTAGCTAGCAGCAGTCCTAAAAAACCAATTGCTTTAAGTGCAACTATATTGGGCTTGGT 
TATGGTTGGAAGAGCAGCATTTGTATTCCCTTTGTCTTTCTTATCCAATCTAAGTAAAA 
AAGAGACACGCCCAAAGATCTCCTTCAAGCAGCAAGTAATCATATGGTGGGCAGGTCTC 
ATGAGAGGAGCAGTATCAATAGCACTTGCCTATCACAAGTTCACCGCATCTGGTCATAC 
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TGAATTGCGAATCAATGCTATCATGATCACCAGCACAGTCATTGTTGTTCTGTTCAGCA 
CAATGGTTTTTGGTTTTTTTACCAAGCCTCTCCTCAATCTCCTCATCCCACCAAGGCCT 
GACATAGCAGCTGATCTCTCAAGCCAGTCAATCATAGACCCACTTCTTGGAAGCCTGCT 
GGGGTCTGACTTCGATGTAGGCCAGCCCTCCCCTCAGAACAACCTTCAGCTTCTTCTCA 
CCATTCAGACTCGCTCCGTTCATCGCGTGTGGCGCAAGTTTGATGATAGATTCATGCGC 
CCGATGTTCGGGGGCCGAGGCTTCGTTCCTTTCGTGCCTGGTTCGCCAGTGGAGCGGAG 
CATCCATGGATCTCAACTGGGCACTGTGACTGAGGCTGAACATAGCTGAGTTTGAGGTT 
CAGAAGGTGCAAGCA 

SEQ ID NO 22: Oryza sativa NHX2 protein 

MGLDLGALVLKSGGLLVSDYDSIVAINIFVALLCSCIVIGHLLEGNRWVNESITALVMG 
LITGGVILLVSGGKNSHILVFSEDLFFIYLLPPIIFNAGFQVKKKQFFRNFMTIILPGA 
VGTLISFVI ISLGAMTLFKKLDVGPLQLGDYLAIGAIFSATDSVCTLQVLNQDETPLLY 
SLVFGEGWiJDATSWLFNAIEDIDIANFDSLVLLAFIGNFLYLFFTSTLLGWAGLLS 
AYIIXKLCFARHSTDREVAIMILNiAYLSYMLSMLLDLSGILTVFFSGIVMSHYTWHNVT 
ESSRITTKHTFATLSFIAEIFLFLYVGMDALDIEKWKLASSSPKKPIALSATILGLVMV 
GRAAFv'FPLSFLSNLSKKETRPKI SFKQQVI I WWAGLMRGAVS I ALAYHKFTASGHTEL 
RINAIMITSTVIWLFSTMVFGFFTKPLLNLLIPPRPDIAADLSSQSIIDPLLGSLLGS 
DFDVGQPSPQNNLQLLLTIQTRSVHRVWRKFDDRFMRPMFGGRGF^/PFVPGSPVERSIH 
GSQLGTVTEAEHS 

SEQ ID NO 23 : Saccharomyces cerevisiae 

ATGCTATCCAAGGTATTGCTGAATATAGCTTTCAAGGTGCTGTTAACCACCGCCAAGAG 
AGCAGTTGATCCTGACGATGATGATGAACTTCTACCTTCCCCGGATCTCCCGGGTAGCG 
ATGACCCTATTGCAGGTGATCCTGATGTAGACTTAAACCCTGTTACAGAAGAAATGTTC 
TCTTCATGGGCATTGTTCATTATGTTGCTCCTATTGATCTCTGCATTGTGGTCTAGTTA 
CTATTTAACTCAGAAACGAATTAGGGCAGTGCATGAAACTGTGCTTTCTATTTTTTATG 
GTATGGTTATTGGCTTGATAATAAGGATGTCCCCCGGGCATTATATTCAAGATACGGTT 
ACTTTTAATTCATCCTACTTTTTTAATGTTCTATTGCCGCCAATTATTTTAAATAGTGG 
GTACGAGTTGAATCAAGTGAACTTTTTCAATAATATGTTATCTATCTTAATTTTCGCCA 
TACCGGGCACCTTCATATCTGCTGTGGTTATTGGAATCATATTGTATATCTGGACCTTT 
TTAGGACTAGAGAGTATTGACATTTCATTCGCAGATGCAATGTCTGTTGGTGCTACATT 
ATCTC-CTACCGACCCTGTTACAATTCTTTCAATTTTCAATGCGTATAAAGTGGATCCTA 
AGCTATATACCATCATTTTTGGAGAATCACTGTTAAATGATGCCATCTCTATTGTTATG 
TTTGAAACCTGTCAAAAATTTCATGGTCAACCTGCAACATTTTCGTCGGTTTTTGAAGG 
GGCAGGCCTCTTTTTGATGACTTTCTCCGTTTCGTTGTTGATAGGCGTTCTTATAGGAA 
TTCTTGTTGCTCTTCTGTTGAAACACACTCACATAAGGCGCTATCCTCAAATTGAGAGT 
TGTTTGATCTTGTTGATTGCTTATGAATCCTATTTTTTCTCCAACGGTTGCCATATGTC 
CGGTATCGTCTCCTTGTTATTTTGCGGAATTACTTTAAAACATTACGCCTATTATAACA 
TGTCAAGAAGATCACAGATCACCATTAAGTATATTTTCCAACTATTGGCAAGATTATCA 
GAGAATTTCATCTTTATCTATCTAGGTTTAGAACTTTTTACTGAAGTAGAACTAGTCTA 
TAAGCCACTGCTAATTATTGTGGCAGCTATTTCTATATGTGTTGCTCGTTGGTGTGCTG 
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TGTTCCCATTGTCGCAATTTGTTAACTGGATATATAGAGTAAAGACAATCAGATCTATG 
AGCGGCATAACCGGAGAAAATATTTCTGTTCCCGATGAAATACCCTACAATTACCAAAT 
GATGACATTTTGGGCAGGTTTACGTGGTGCTGTTGGTGTCGCCTTGGCGTTGGGAATTC 
AAGGTGAGTATAAGTTCACTTTATTGGCAACGGTCCTTGTTGTTGTTGTTTTAACAGTT 
ATCATTTTTGGGGGCACTACTGCAGGAATGTTAGAAGTTTTAAATATTAAGACTGGTTG 
CATAAGTGAAGAAGATACATCTGATGACGAGTTTGATATAGAGGCTCCAAGGGCGATAA 
ATTTATTGAACGGTAGTTCTATTCAGACAGATTTGGGCCCATATTCTGACAACAATTCT 
CCAGATATTTCAATTGACCAATTCGCGGTCAGCAGTAACAAGAATCTCCCCAATAACAT 
ATCCACAACTGGTGGTAATACTTTTGGAGGCCTTAATGAAACTGAGAATACTAGCCCTA 
ACCCGGCAAGGTCTTCTATGGATAAGCGTAATTTGAGAGATAAACTGGGAACAATCTTT 
AATTCCGACTCACAATGGTTTCAAAATTTTGATGAACAGGTATTGAAGCCAGTATTCTT 
GGACAACGTTTCTCCATCCTTACAAGATTCGGCTACGCAATCACCTGCAGATTTCTCTT 
CC CAAAACC ACT AG 

SEQ ID NO 24 : Saccharomyces cerevisiae protein 

MLSKVLLNIAFKVLLTTAKRAVDPDDDDELLPSPDLPGSDDPIAGDPDVDLNPVTEEMF 
S S WAL F I ML LLL I S AL W S S Y YLTQKR I RAVHET VLS I F YGMV I GL 1 1 RMS PGK YI QDTV 
TFNSSYFFNVLLPPIILNSGYELNQVNFFNNMLSILIFAIPGTFISAWIGIILYIWTF 
LGLESIDISFADAMSVGATLSATDPVTILSIFNAYKVDPKLYTIIFGESLLNDAISIVM 
FETCQKFHGQPATFSSVFEGAGLFLMTFSVSLLIGVLIGILVALLLKHTHIRRYPQIES 
CLILLIAYESYFFSNGCHMSGIVSLLFCGITLKHYAYYNMSRRSQITIKYIFQLLARLS 
ENFIFIYLGLELFTEVELVYKPLLIIVAAISICVARWCAVFPLSQFVNWIYRVKTIRSM 
SGITGENISVPDEIPYNYQMMTFWAGLRGAVGVALALGIQGEYKFTLLATVLVVWLTV 
IIFGGTTAGMLEVLNIKTGCISEEDTSDDEFDIEAPRAINLLNGSSIQTDLGPYSDNNS 
PDISIDQFAVSSNKNLPNNISTTGGNTFGGLNETEMTSPNPARSSMDKRNLRDKLGTIF 
NSDSQWFQNFDEQVLKPVFLDNVSPSLQDSATQSPADFSSQNH 

SEQ ID NO 25 : Magnaporthe grisea 

ATGACTTTCGATATCGCCGGCAACCTCCTGGAGCTCACCAGGCGCGCTGCCGAGGAACC 
CGAACCTGGAGGAATGGCAGTTGGCCTTGCCCTGCGAGTGTTTGCCGTCGATGGACTCC 
AGGACCTCGTCAGCTTCGATTACCAAATCTTCTTCAACCTCCTCCTTCCACCCATCATC 
CTCTCGTCCGGCTACGAGTTACATCAGGCCAACTTCTTCCGGCACATCGGAACAATTCT 
CACGTTCGCATTTGCTGGCACGTTCCTGTCTGCAGTAGTCATCGGTGTTATACTATGGC 
TTTACACTCGCGTACCCCTCGAGGGGCTCACCATGAACTGGATCGATGCCATATCTGTT 
GGCGCAACTTTGTCAGCTACCGATCCTGTCACCATCATAGCCATCTTCAACTCGTACAA 
GGTGGACCCGAAGCTGTATACCATCATCTTTGGAGAGGCCATCCTCAATGACGCTGTGG 
CCATTGTCATCTTCGAGTCGGCGCAAAAGTCCGCCAGGGGCTTGACCAAAGGCAGCGCT 
GCTGGCATCTCTACCTTCTTCTGGGGTTTCTGGATTTTCTTGAGGGACTTCTTCGGCAG 
CTTGTTCATCGGGGCGCTTCTTGGCATCCTCACCGCGCTCATGCTCAAGTACACGTACC 
TCAGGAGGTTTCCCAAGCTGGAGAGCTGCTTGATTGTGCTTATTGCTTACGCCACGTAC 
TACTTTTCCCAGGCCATACACATGTCTGGAATTGTGTCACTGTTGTTCTGCGGAATCAC 
ACTCAAACACTATGCATACTTCAACATGTCGCGAAGAACTCAGCTTACGACCAAGTACA 
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TGTTCCAGGTCCTCGCACAACTGTCTGAGAACTTTATCTTTATTTACCTGGGTGTTTCC 
CTCTTTACGGACAAGGATCTCCAGTTCCAGCCCCTCCTCATCATTGTCACTGTCATGGC 
GGTGTGCGCAGCTCGCTGGGTTGCCGTATTCCCACTCTCGTGGGCCATCAACTGGTTCC 
ACAAGTACCGGGCAGAAAGACGTGGCATCAAGAACGTGCCCGAGGAGCTGCCGTACAAG 
TACCAAGGCATGCTGTTCTGGGCAGGGTTGCGTGGAGCGGTCGGTGTTGCCCTGGCCGC 
GTTGTTGACGGCCAAGGACCACCGTGCATTCAAGGCGACCGTTCTGGTTGTGGTGGTGC 
TCACTGTCATCATATTTGGTGGCACTACGGTCAACGTGCTTGAAATCCTCGAGATCCGC 
ACGGGAGTGACGGATGAGATCGATTCTGACGATGAATTCGACATCGAGGCAGTTGGGGG 
CTACTACAAGCGATCGGGTAACGGAATAGGTTATAGCCCGGCCGGGCGCAATGGTGTTG 
TGCCCCTGGACACACGTCCAGGTCGGAGACGTGACAGTAATGGCGCCGTCGGTGGAAGA 
GACGCGAGCGGCTGGAGCTCAGGACATAGATCTCCCTTGAGTGCGGCAAGGCCTGGCAG 
TCTCGTCCGTACAGGGTCAACACGCGAAGAAGCGGAAAGACTGGACCTCCTTGGCAACC 
CGGGCGGCTCGACAGACTCGGATGACTTTGGGAGCGACATTGACACGTCGGACCTGCCG 
CCACCAGCCCCTAGGAGACGATCCAGCCCAATGCCGCCTACGGGCGACGAAGAGGCAGC 
TGGTTTGCCAGCGGGGGGGAGCAGGACAAGGTCGAACACAGAGACGGGTGGCTTGTCGG 
CCACGGCCGCGATCCGCCAGCTGTTCAGCACCGAGGACCCAACAGCCCTGTTCAGGCAG 
. CTGGACGAGGACTACATCAAACCGAAGCTACTGCTCGATGGCGGTGCCGGCCGTGGGAA 
CGGTGGTGGCGCTGGCGGATCGAGTTAG 

SEQ ID NO 26: Magnaporthe gri sea protein 

MTFDIAGNLLELTRRAAEEPEFGGMAVGLALRVFAVDGLQDLVSFDYQIFFNLLLPPII 
LSSGYELHQANFFRHIGTILTFAFAGTFLSAVVIGVILWLYTRVPLEGLTMNWIDAISV 
GATLSATDPVTI IAIFNSYKVDPKLYTIIFGEAILNDAVAIVI FESAQKSARGLTKGSA 
AGISTFFNGFWIFLRDFFGSLFIGALLGILTALMLKYTYLRRFPKLESCLIVLIAYATY 
YFSQAIHMSGIVSLLFCGITLKHYAYFNMSRRTQLTTKYMFQVLAQLSENFIFIYLGVS 
LFTDKDLQFQPLLIIVTVMAVCAARWVAVFPLSWAINVJFHKYRAERRGIKNVPEELPYK 
YQGML F WAGLRGAVGVALAALLTAKDKRA FKATVLWWLTVI I FGGTTVNVLE I LE I R 
TGVTDEIDSDDEFDIEAVGGYYKRSGNGIGYSPAGRNGWPLDTRPGRRRDSNGAVGGR 
DASGWSSGHRSPLSAARPGSLVRTGSTREEAERLDLLGNPGGSTDSDDFGSDIDTSDLP 
PPAPRRRSSPHPPTGDEEAAGLPAGGSRTRSNTETGGLSATAAIRQLFSTEDPTALFRQ 
LDEDYIKPKLLLDGGAGRGNGGGAGGSS 

SEQ ID NO 27 : Prolamine, promoter 

CTTCTACATCGGCTTAGGTGTAGCAACACGACTTTATTATTATTATTATTATTATTATT 
ATTATTTTACAAAAATATAAAATAGATCAGTCCCTCACCACAAGTAGAGCAAGTTGGTG 
AGTTATTGTAAAGTTCTACAAAGCTAATTTAAAAGTTATTGCATTAACTTATTTCATAT 
TACAAACAAGAGTGTCAATGGAACAATGAAAACCATATGACATACTATAATTTTGTTTT 
TATTATTGAAATTATATAATTCAAAGAGAATAAATCCACATAGCCGTAAAGTTCTACAT 
GTGGTGCATTACCAAAATATATATAGCTTACAAAACATGACAAGCTTAGTTTGAAAAAT 
TGCAATCCTTATCACATTGACACATAAAGTGAGTGATGAGTCATAATATTATTTTCTTT 
GCTACCCATC^TGTATATATGATAGCCACAAAGTTACTTTGATGATGATATCAAAGAAC 
ATTTTTAGGTGCACCTAACAGAATATCCAAATAATATGACTCACTTAGATCATAATAGA 



FIGURE 3 (continued) 



17/17 Replacement Sheet 



GCATCAAGTAAAACTAACACTCTAAAGCAACCGATGGGAAAGCATCTATAAATAGACAA 
GCACAATGAAAATCCTCATCATCCTTCACCACAATTCAAATATTATAGTTGAAGCATAG 
TAGTA 

SEQ ID NO 28: Ubiquitin promoter without first intron 

GATAATGAGCATTGCATGTCTAAGTTATAAAAAATTACCACATATTTTTTTTGTCACAC 
TTGTTTGAAGTGCAGTTTATCTATCTTTATACATATATTTAAACTTTACTCTACGAATA 
ATATAATCTATAGTACTACAATAATATCAGTGTTTTAGAGAATCATATAAATGAACAGT 
TAGACATGGTCTAAAGGACAATTGAGTATTTTGACAACAGGACTCTACAGTTTTATCTT 
TTTAGTGTGCATGTGTTCTCCTTTTTTTTTGCAAATAGCTTCACCTATATAATACTTCA 
TCCATTTTATTAGTACATCCATTTAGGGTTTAGGGTTAATGGTTTTTATAGACTAATTT 
TTTTAGTACATCTATTTTATTCTATTTTAGCCTCTAAATTAAGAAAACTAAAACTCTAT 
TTTAGTTTTTTTATTTAATAATTTAGATATAAAATAGAATAAAATAAAGTGACTAAAAA 
TTAAACAAATACCCTTTAAGAAATTAAAAAAACTAAGGAAACATTTTTCTTGTTTCGAG 
TAGATAATGCCAGCCTGTTAAACGCCGTCGACGAGTCTAACGGACACCAACCAGCGAAC 
CAGCAGCGTCGCGTCGGGCCAAGCGAAGCAGACGGCACGGCATCTCTGTCGCTGCCTCT 
GGACCCCTCTCGAGAGTTCCGCTCCACCGTTGGACTTGCTCCGCTGTCGGCATCCAGAA 
ATTGCGTGGCGGAGCGGCAGACGTGAGCCGGCACGGCAGGCGGCCTCCTCCTCCTCTCA 
CGGCACGGCAGCTACGGGGGATTCCTTTCCCACCGCTCCTTCGCTTTCCCTTCCTCGCC 
CGCGGTAATAAATAGACACCCCCTCCACACCCTCTTTCCCCAACCTCGTGTTGTTCGGA 
GCGCACACACACACAACCAGATCTCCCCCAAATCCACCCGTCGGCACCTCCGCTTC 

SEQ ID NO 29: prm3122 (sense, AttBl site in italic) 

GGGGACAAGTTTGTACAAAAAAGCAGGCTTCACAATGGGGATGGAGGTGG 

SEQ ID NO 30: prm3123 (reverse, complementary, AttB2 site 
in italic) 



GGGGACGACTTTGTACAflGAAAGCTGGGTGCACTGTTCATCTTCCTCC 
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